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Introducao |

Interagdes entre proteinas e surfatantes sao o alvo
de diversos estudos, devido a sua importancia em
inumeros  sistemas  biologicos, industriais e
farmacéuticos. Além disso, com o advento da
nanotecnologia, existe um grande interesse na
obtencdo de nanoagregados proteina-surfatante
como nanoestruturas para a liberagao controlada de
drogas. A determinagdo do mecanismo destas
interagdes é fundamental para a otimizagao das
formulagbes nas quais essas moléculas estédo
presentes. Assim, neste trabalho investiga-se a
interagdo entre o surfatante anidénico dodecil sulfato
de sodio (SDS) e as proteinas a-lactoalbumina (o
La) e B-lactoglobulina (B-Lg), nos pH’s 3 e 9. As
técnicas utilizadas foram microcalorimetria de
titulagao isotérmica (ITC), espalhamento dinamico
de luz (DLS) e titulagao condutimétrica.

Resultados e Discussao |

A concentragdo micelar critica (CMC) do SDS em
fungdo da concentragdo de proteina (fig. 1), nos
tampbes pH 3 e 9, foi determinada por titulagdo
condutimétrica. Com o aumento da concentragao de
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de SDS reduz o didmetro
de 12,4 para 8,2 nm enquanto para a 3-Lg o efeito é
inverso, com um aumento de 6,0 para 7,7 nm (fig.
2). Medidas de ITC foram realizadas para a
determinacdo das entalpias de interagdo proteina-
surfatante (Fig. 3a e 3b). E evidente a diferenca em
energia e em perfil entre as curvas de titulagéo do
SDS no tampao e do mesmo na solugéo 0,1% (m/v)
de proteina, mostrando uma nitida interacao inter-
molecular. Entretanto, esta interagao depende da
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Figura 2. Curvas de distribuicdo para a: a-La e b: B-Lg
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carga da proteina e das estruturas tridimensionais
de cada biopolimero, indicando assim contribui¢cdes
de natureza eletrostatica, hidrofébica e de dispersao
para a interagdo proteina-surfatante. Em baixas
concentragdes do surfatante e em pH 3 (fig. 3a), as
interagdes proteina-SDS levam a neutralizagdo das
cargas do nanoagregado formado, diminuindo assim
a repulsdo eletrostatica entre as macromoléculas,
que se agregam com liberacdo de energia.
Entretanto, os distintos perfis de curvas para a-La e
B-Lg mostram que os mecanismos de interagcao sao
diferentes. Em pH 9 (fig. 3b), a interagdo com SDS
para ambas proteinas passa de endo para
exotérmica, o que pode estar relacionado a
autoorganizacdo de moléculas do surfatante ao
longo da cadeia do biopolimero. Esse fenébmeno é
mais pronunciado para a a-La.
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Figura 3. Variagdo entalpica da interagdo de SDS
como-Laep-Lgem a:pH3eb:pH9

A interacdo SDS-proteina (a-La e p-Lg) é de
natureza eletrostatica, hidrofébica e de disperséo,
entalpicamente dirigida em pHs baixos e
entropicamente determinada em pHs altos. Esta
interagdo é dependente da estrutura da proteina.
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